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‘Estrogeni e carcinoma mammario
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Estrogeni e ciclo cellulare
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Meccanismi di azione degli estrogeni
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Meccanismi di azione degli estrogeni
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Risposta del carcinoma mammario alla terapia ormonale
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Profili di espressione genica di cellule di carcinoma mammario umano

stimolate con estrogeni
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Profili di espressione genica di cellule di carcinoma mammario umano

stimolate con estrogeni
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Systematic variation in gene expression patterns in fuman cancer

cell lines
Douglas T. Ross et al. Nature Genetics 24: 227-235, 2000

Molecular portraits of human breast tumors
Charles M. Perou et al. Natur e 406: 747-752, 2000
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Analisi di clusterizzazione dei dati di espressione genica
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Analisi di clusterizzazione dei dati di espressione genica

-10 o

]
Sample# 3 ! 6 12 8 13 1 9 2 10 ) 11 4 14
geneA o O o O
geneB O O @
geneC o O o o o O
geneD o o o o o & o o
gene E o o o o o o6 o o6 o o
gene F ® O
genen o o o o & & o o6 o o o o

@ inhibited gene activated gene



inee di

delle [

*

*

L esSpressione genica

*

dei cluster di

Analsi

*

*

carciriomad mamimmario

19 genes

218 genes

.._ _.._r._._r
_:____||_| r

o g

_._ MYVES D)

LSYTHE .H:.H 93008 §TL-1H
I5WAHN Eged WLT2ARE LELE SH
ISHIHE fLén ELAE TEd-mH-1an
ISUESHA SL3E TLO3INE JLE-1
JSUE RELODNE FLE- .._r_

LSHAHE 0TS GTOREF §- ..E-
ISWIMA ESEL 66ETO2AE M

L5WHEHE 900Gy LBLG SH
LEUAaE ETORLY 6FR-148
LEYEdE SO05Ty TEG-HA-1E0
LSV TTOS T CET- -
LEEHA ZTOGLY MW
_H..u._u:Hhm ._.nhhdl_ __..H__:

| FiFs
SHLHEE
LEWTH =111 A0

ISWE PIOS Ly LF-d
LSHHHE ST00°1 H-Yda@
LSMEHE TTO0ET) CEF-E1-T0H
ESTHAH SO05'TD TEL—H- W
ISHEIE ETOLTD 6F5-18
L5 3005S°Ly IRLE SH

AL




Molecular portraits of human breast tumors
Charles M. Perou et al. Natur e 406: 747-752, 2000

< Mol Portr >

57 biopsie da 38 tumori, comprendenti:

- 19 cas prima e dopo 16 settimane di terapia con doxoribucina
- 2 casl appaiati con i prelievi da metastas linfonodali

- 22 tumori ER+ luminal-like
- 6 tumori ER- basal-like

- 5tumori normal-like

- 5tumori Erb-B2+

analizzati con microarrays a cDNA comprendenti 8,102 geni umani



Analsi dei cluster di espressione genica delle biopsie di carcinoma mammario in
base a 27 geni estrogeno-responsivi e 4 ER:correlati
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Analsi dei cluster di espressione genica delle biopsie di carcinoma mammario in
base a 27 geni estrogeno-responsivi e 4 ER:correlati
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Analsi dei cluster di espressione genica delle biopsie di carcinoma mammario in
base a 27 geni estrogeno-responsivi e 4 ER:correlati
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Conclusioni e prospettive

L’analisi dei profili di espressione genica permette di distinguere le [inee
cellulari e le biopsie di carcinoma mammario ER+ dalle ER-

L analisi dei profili di espressione genica permette di distinguere i

tumori ormono-responsivi da quelli ormono-resistenti
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